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Genoma, genes, proteinas

Replicacion del ADN

Mecanismo mediante el cual
ADN,

formandose una nueva hebra

se duplica el
idéntica.
El ADN original, al separarse,

cada hebra sirven de molde

para la sintesis de una nueva

cadena complementaria
(proceso semi
conservativo)
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Expresion génica

Transcripcion

Produccion de copias de ARN, producidas
por la ARNpol, las T en el ADN son
sustituidas por Uracilos — U.

El ARN mensajero (ARNmM) puede ser
modificado una vez formado, modificacion
post-transcripcional.

La mas comun (eucariotas) eliminacion de
Intrones (no traducen a proteina)

Otra tipo de modificacion ocurre en los ARNr (ARN ribosomicos) para ensamblar la
diferentes subunidades del ribosoma.

En Eucariotas el ARNm es exportado del Nucleo al citoplasma, donde cumplira
funciones especificas, como servir de molde para la produccion de nuevas proteinas
en el proceso de Traduccion.
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How Genes are Regulated: Transcription Factors
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Traduccion del ADN

e Proceso mediante el cual se sintetizan R 2 s
proteinas. .
e Es un proceso gradual y repetitivo. Los e U s
aminoacidos (ARNtrans) son afiadidos uno a e U SN
uno por el mismo mecanismo. La sintesis se N e e
i idi [ - Te wobble base li\.\././Pu e
realiza de manera unidireccional en direccion -
N_ter = C_ter. 0—0. =basepa_i_r. ‘ .5’ : o ‘
e Se realiza de forma colineal a la lectura del e e Rl e K S e
tRNA (“cloverieaf” model) tRNA (folded model)
ARNm (5'-3"), o sea, la cadena polipeptidica se fr 3
realiza en la direccion N-ter--C-ter. Q? s i
e El proceso esta acoplado a la hidrdlisis del GTP

(la mayor parte se obtiene de la hidrdlisis de

este).
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Edicion del ARNm

e Proceso post transcripcional de “edicion” del ARN,
que eliminan fragmentos de la secuencia inicial
(basicamente eliminado intrones del trascrito
primario), aunque frecuente en eucariotas se ha
descrito en el ARNr/ARNt de procariotas vy
bacteridfagos, resultando en cualquier tipo de ARN
comunmente ARNm.

e Existen otros tipos de ediciones que eliminan parte
0 exones completos, o dejan parte de intrones
(splicing alternativo). Incluso de regiones ubicadas
fisicamente muy distantes dentro del mismo

cromosoma o entre cromosomas (Trans splicing)

ADN Gen

exon 1

EXON 2 e

exon 3 = exon 4

Transcripcion
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1 transcrito primario de ARN
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Los intrones ]I
tienen secuencias

de eliminacion Proceso post-
transcripcional
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o o SPLICING b. Fly pre mRNA up to 38,000 alternatives

Jl ERRORESA

a. Human pre mRNA with 500 splicings:

blue regular - yellow and red alternatives

CAUSA DE

S ocurrenn r MUTACIONES — blue regular - yellow, orange, red and
proceso ARN, — .
ﬂ protenesy purple alternatives

a KCNMAT pre-mRNA

b Dscam pre-mRNA
Exon 4 Exon 6 Exon 9 Exon 17
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